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ANNEX NÚM. 2.2 

MODEL DE PROPOSTA DE REFERÈNCIES VALORABLES MITJANÇANT L’APLICACIÓ DE FÓRMULES AUTOMÀTIQUES (EXP. F25.030CH)

[bookmark: Texto54][bookmark: Texto55][bookmark: Texto56][bookmark: Texto57]El Sr/a.       amb residència a       carrer       núm.      , assabentat de l’anunci publicat al DOUE i al perfil de contractant de la FRCB-IDIBAPS i de les condicions i requisits que s’exigeixen per a l’adjudicació dels serveis de seqüenciació en plataforma Illumina, per donar suport a les línies de recerca del grup “MECA (Environment & Cancer)” de l’àrea de tumors toràcics, per a la Fundació de Recerca Clínic Barcelona – Institut d’Investigacions Biomèdiques August Pi i Sunyer (FRCB-IDIBAPS), es compromet en nom (propi o de l’empresa que representa)  a realitzar-les amb estricta subjecció a les següents condicions: 

Criteris avaluables automàticament diferents del preu:

· S’ofereix la reducció del termini d’execució del servei per sota de termini màxim establert al plec de prescripcions tècniques (16 setmanes)?

[bookmark: Marcar1][bookmark: Texto567]Si |_|. Especificar el termini d’execució que s’ofereix:      

[bookmark: Marcar3]No |_|

· S’ofereix que el transport de les mostres fins a les seves instal·lacions es realitzi en menys de 24 hores des de la seva recollida? 

Si |_|. Especificar el termini de transport que s’ofereix:      

[bookmark: Marcar2]No |_|. 

· S’ofereix realitzar les anàlisis bioinformàtiques amb les següents condicions? 
· Per a RNA-seq: control de qualitat de lectures; eliminació d’adapters i lectures de baixa qualitat (si escau); alineament al genoma/transcriptoma de referència; quantificació de gens/transcripts; generació de matrius de comptatge i informes de mètriques (percentatge d’alineament, duplicats, etc.)..
· Per a WES: control de qualitat de lectures; alineament al genoma de referència; marcat de duplicats i recalibratge de bases; càlcul de cobertures i mètriques d’enriquiment (profunditat mitjana, % bases ≥20X/30X); crida primària de variants (SNV/indels) i filtratge bàsic; generació d’arxius BAM/BAI, VCF i informe de mètriques; estudi de la freqüència al·lèlica poblacional; càlcul del tumor mutational burden (TMB).
· Per a perfilat espacial de transcriptòmica: control de qualitat de les mostres i de les imatges histològiques (H&E/IF); preprocés i alineament de lectures; registre d’imatges i definició de regions d’interès (ROI); segmentació de spots o cèl·lules segons la plataforma; extracció i quantificació de transcrits a nivell de spot/cèl·lula; generació de matrius d’expressió gènica i informes de qualitat associats; lliurament d’arxius d’imatge i taules de resultats (CSV/TSV).

Si |_|. 

No |_|. 

Termini de validesa de la oferta: 6 mesos.
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