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EXP. CRG 01/24

PLIEGO DE PRESCRIPCIONES TECNICAS

SUMINISTRO E INSTALACION DE UNA PLATAFORMA COMPUESTA POR DOS
SISTEMAS DE CROMATOGRAFIA LIQUIDA ACOPLADA A ESPECTROMETRIA
DE MASAS, Y LOS RECURSOS INFORMATICOS ASOCIADOS, PARA EL CENTRO
DE REGULACION GENOMICA (CRG)

Debido a la interdependencia de las distintas partes e instrumentos, y la necesidad de
operar de manera sinérgica se licita una plataforma integrada. Se pretende asi
mantener la cohesion y homogeneidad en los resultados y evitar comprometer la
eficacia global, mediante incongruencias metodoldgicas, redundancias o
incompatibilidades. La integracion coordinada en una unica plataforma debe garantiza
la funcionalidad optima y la eficiencia del sistema, para alcanzar los resultados
deseados. El presente Pliego de prescripciones técnicas establece las caracteristicas
que deben cumplir los equipos cientificos que conforman esta plataforma y que son
objeto del expediente de contratacién.

Ficha Técnica:

La plataforma licitada debe incluir dos equipos de espectrometria de masas, dos
sistemas de cromatografia liquida, y los recursos informaticos y formativos asociados,
con los siguientes requerimientos técnicos:

El primer equipo de espectrometria de masas debe cumplir las siguientes
prescripciones técnicas:

e Disponer de la combinacién de los siguientes tres analizadores de masa:
cuadrupolo, trampa iénica orbital, y un tercer analizador de alta resolucién cuyo
principio de funcionamiento esté basado en el tiempo de vuelo, ademas de una
celda de colision.

e Cada analizador de masas debe poder trabajar secuencialmente con los
demas, o en paralelo con los demas.

e Tener un rango de masas minimo de 40 a 6.000 m/z.

e Disponer de una resolucion minima del analizador de alta resolucion de trampa
idnica orbital de 480.000 FWHM a m/z 200.
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Disponer de una exactitud de masa del analizador de alta resolucién de trampa
ionica orbital menor de 3 ppm con calibracion externa y menor de 1 ppm con
calibracion interna.

Disponer de una resolucion minima del analizador de alta resolucion basado en
tiempo de vuelo de 80.000 FWHM a m/z 524.

Disponer de un analizador tipo cuadrupolo con anchura programable de la
ventana de seleccién de ion precursor de hasta 0.4 Da FWHM.

Disponer de una celda de colision para fragmentacion de iones en modo
tandem.

Operar sin necesidad de refrigeracién criogénica y/o por gases licuados.

Tener la capacidad de ejecutar analisis de espectrometria de masas por barrido
y de monitorizacién en modo ion precursor (MS1) y fragmentos (MS2).

Disponer de modos avanzados de adquisicion de datos, incluyendo como
minimo: 1) lista de exclusion dinamica de iones precursores para fragmentar y
lista de inclusién preferente de iones precursores; 2) modo de barrido para la
cuantificacion automatica y coordinada de compuestos marcados mediante
etiquetas isobaricas con alta resolucion para realizar experimentos de
cuantificacion multiplexada; 3) métodos de adquisicion en modo dirigido (MS1,
MS2), métodos de adquisicion en modo dinamico dependiente de datos (DDA),
y métodos de adquisicion en modo independiente de datos (DIA); 4) capacidad
para excluir temporalmente un ion precursor, en adquisicion MS/MS, para
incrementar la selectividad de compuestos que coeluyen y aumentar la sefal
del compuesto seleccionado; 5) capacidad para generar automaticamente
espectros MS/MS al detectar un patrén isotépico previamente definido y cuando
se produce una diferencia o una pérdida de masa previamente definidas entre
dos senales; y 6) capacidad para compensar de forma automatica la energia
necesaria de fragmentacion, dependiendo de la masa del ion a fragmentar y
mejorar la reproducibilidad de un instrumento a otro.

Disponer de una fuente de ionizacién que permita la conexion “plug-and-play”
de columnas termo-estabilizadas para nanoflujos con control de temperatura en
un rango minimo entre 35y 50 °C.

Disponer de un dispositivo de filtro molecular por movilidad idnica.

Disponer de un programario de control del equipo de espectrometria de masas
compatible con el control integrado del sistema de cromatografia liquida, capaz
de controlar el equipo, realizar la calibracién del sistema, los tests diagnosticos
y la adquisicién de datos.
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e Disponer de un programario de creacion de métodos de adquisicion, y del
programario de interpretacion de espectros y datos para aplicaciones de
protedmica (identificacion y cuantificacion de péptidos y proteinas).

e Disponer de un sistema de reduccién del ruido para la insonorizacion de las
bombas de vacio rotatorias.

e Incluir un minimo de un afo de garantia y mantenimiento preventivo para el
espectrometro de masas, con un tiempo de respuesta maximo de 1 semana
desde la comunicacion de la incidencia.

El segundo equipo de espectrometria de masas que forma parte de la plataforma
licitada debe cumplir las siguientes prescripciones técnicas:

e Disponer de la combinacion de los siguientes dos analizadores de masa: un
primer analizador de tipo cuadrupolo, y un segundo analizador de alta
resolucion de tipo trampa idnica orbital, ademas de una celda de colision.

e Disponer de un rango de masas minimo de 40 a 8.000 m/z.

e Disponer de una resolucion minima en el analizador de alta resolucion de
trampa idnica orbital de 240.000 FWHM a m/z 200.

e Disponer de una exactitud de masa menor de 3 ppm con calibracion externa y
menor que 1 ppm con calibracién interna en el analizador de alta resolucién de
trampa idnica orbital.

e Disponer de un analizador tipo cuadrupolo con anchura programable de la
ventana de seleccién de ion precursor de hasta 0.4 Da FWHM.

e Disponer de una celda de colision para fragmentacion de iones en modo
tandem.

e Operar sin necesidad de refrigeracion criogénica y/o por gases licuados.

e Tener la capacidad de ejecutar analisis de espectrometria de masas por barrido
y de monitorizacion en modo ion precursor (MS1) y fragmentos (MS2).

e Disponer de modos avanzados de adquisicion de datos, incluyendo como
minimo: 1) lista de exclusion dinamica de iones precursores para fragmentar y
lista de inclusién preferente de iones precursores; 2) modo de barrido para la
cuantificacion automatica y coordinada de compuestos marcados mediante
etiquetas isobaricas con alta resolucion para realizar experimentos de
cuantificacion multiplexada; 3) métodos de adquisicion en modo dirigido en MS1
y MS2, métodos de adquisicion en modo dinamico dependiente de datos (DDA),
y métodos de adquisicion en modo independiente de datos (DIA); 4) capacidad
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para excluir temporalmente un ion precursor, en adquisicion MS/MS, para
incrementar la selectividad de compuestos que coeluyen y aumentar la sefal
del compuesto seleccionado; 5) Capacidad para generar automaticamente
espectros MS/MS al detectar un patrén isotdpico previamente definido y cuando
se produce una diferencia o una pérdida de masa previamente definidas entre
dos senales; y 6) Capacidad para compensar de forma automatica la energia
necesaria de fragmentacion, dependiendo de la masa del ion a fragmentar y
mejorar la reproducibilidad de un instrumento a otro.

e Disponer de una fuente de ionizacion que permita la conexiéon “plug-and-play”
de columnas termo-estabilizadas para nanoflujos con control de temperatura en
un rango entre 30 y 55 °C.

e Incluir un dispositivo de filtro por movilidad iénica

e Disponer de un programario de control del equipo de espectrometria compatible
con el control integrado del sistema de cromatografia liquida, capaz de controlar
el equipo, realizar la calibracion del sistema, tests, diagndsticos y la adquisicion
de datos.

e Disponer de un programario de creacion de métodos de adquisicion, y del
programario de interpretacion de espectros y datos para aplicaciones de
protedmica (identificacion y cuantificacion de péptidos y proteinas).

e Disponer de una mesa técnica para albergar e instalar el espectrémetro de
masas, con sistema de reduccién del ruido y plataforma deslizante para las
bombas de vacio rotatorias, colector de calor, y soporte para ordenador, monitor
y teclado.

e Incluir un minimo de un afo de garantia y mantenimiento preventivo para el
espectrometro de masas descrito anteriormente, con un tiempo de respuesta
maximo de 1 semana desde la comunicacion de la incidencia.

La plataforma debe incluir dos equipos de cromatografia liquida con los siguientes
requerimientos técnicos:

e Disponer de una bomba binaria con presion de trabajo de 1500 bar.

e Ser capaces de operar indistintamente y sin cambios en el hardware en el rango
de flups como minimo desde 100 nanolitros/minuto hasta 100
microlitros/minuto.

e Ser capaces de operar como minimo en rango de pH entre 2 y 10.

e Tener una reproducibilidad de tiempo de retencién inferior a 0,2 % RSD o
inferior a 0.1 SD min para el péptido TGQAPGFSYTDANK a los flujos
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recomendados de operacion.

e Garantizar una contaminacién cruzada entre muestras inferior al 0,1 % con el
péptido TGQAPGFSYTDANK en las condiciones operativas de la instalacién.

e Incluir un muestreador automatico refrigerado (compatible com minimo con
viales de 2, 4 y 10 mL, asi como placas de pocillos de 96 y 384 pocillos) y
compartimento termostatizado de columnas.

e Tener una reproducibilidad de inyeccion inferior a 0,25 % a 2 pL e inferior 50 %
a 50 nL, entendido como desviacion estandar relativa (RSD).

e Tener un programario de control que esté integrado con el programario de
control del espectrometro de masas.

e Disponer de una mesa técnica con altura regulable para albergar el sistema de
cromatografia liquida.

e Incluir un minimo de un afio de garantia y mantenimiento preventivo para cada
equipo de cromatografia liquida, con un tiempo de respuesta maximo de 1
semana desde la comunicacion de la incidencia.

Finalmente, los recursos informaticos y formacion asociados deberan cumplir con los
siguientes requerimientos técnicos:

e Dos ordenadores para el control y adquisicion de datos asociados a cada
espectrometro de masas y su respectivo cromatégrafo, con monitor de al menos
27",

¢ Un ordenador de altas prestaciones para procesado de datos proteémicos, con
un procesador con un minimo de 8 cores, con 32GB de RAM, disco SSD y 4TB
HDD, incluyendo un monitor de al menos 27”.

¢ Adicionalmente se debera suministrar un servidor con la arquitectura adecuada
para el procesado inteligente y almacenamiento de los datos protedmicos
adquiridos.

e Programario para el control de los equipos de espectrometria de masas y
cromatografia liquida, la calibracién del sistema, diagndsticos y adquisicion de
datos instalado en cada uno de los ordenadores suministrados.

e Una licencia de programario para analisis en entorno biofarmacéutico, con
funciones para analisis de proteina intacta, mapeado de péptidos, analisis de
oligonucleétidos y analisis top-down.

e Tres licencias de programario de analisis de datos para protedmica, que
incluyan motor de busqueda para la identificaciéon y diferentes modos de
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cuantificacion incluyendo el modo DIA, en modo de nuevas licencias o
actualizaciones de licencias existentes.

e Formacion técnico-aplicativa de un minimo de 2 sesiones de 2 dias de duracion
cada una, para un minimo de 10 personas cada una.

El objeto del presente contrato esta cofinanciado, por una parte, con la financiacion
parte de la ayuda 1CT2021-006736 financiada por el “Ministerio de Ciencia e Innovacion
(MCIN)” y por la “Unién Europea Next Generation EU: Plan de Recuperacion de la
UE /Plan de Recuperacion, Transformacion y Resiliencia de Espafia (PRTR)” y, por
otra parte, con los fondos internos del centro provenientes de la Generalitat de
Cataluia.

Barcelona, a 11 de marg de 2024.

Organo de Contratacion




